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1 Die Existenz weiterer tat-Gene in E. coli ist sehr unwahrscheinlich
1.1 Untersuchungen zur Existenz bislang unbekannter Tat-Komponenten in E. coli
1.1.1 Die Ergebnisse der Transposon-Mutagenese sprechen gegen die Existenz bislang
unbekannter tat-Gene in E. coli

2 Das TorAMalE-System ermdglicht im Vergleich zu anderen Tat-Modellsubstraten oder -
Reporterproteinen auch die Untersuchung von Exportvorgdngen mit verringerter Effizienz
2.

N

Das Zwillingsarginin in Tat-Signalsequenzen ist fur das Targeting zur Tat-Translokase
nicht absolut essentiell

2.2 TorAMalE im Vergleich mit anderen Reporterproteinen zur Analyse des Tat-abhéngigen
Proteinexportes in E. coli
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unterschiedlicher Effizienz
3.1.1.2 Das Zwillingsarginin in Tat-Signalsequenzen wird nicht direkt Gber die Arginin-
Seitenketten erkannt, sondern ist vermutlich Bestandteil eines strukturellen
Erkennungs-Signals

4 Untersuchungen zur Funktion einer ,Minimal-Translokase“ aus TatA und TatC in E. coli
4.1 Das TatB-Protein ist keine essentielle Untereinheit der Tat-Translokase in E. coli
4.2 Bifunktionelle TatA-Muteine Gbernehmen die ,Bindeglied“-Funktion von TatB, so dass

aus einem TatABC(E)-Apparat ein TatAC-System entsteht
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